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Aptitudes

Habilidades técnicas:

e Metabarcoding,
metagenomica y
metatranscriptomica
(Kraken2, Bracken, QIIME?2).

e Secuenciacion NGS (FastQC,

SAMtools, Hisat2, SPAdes,
etc.).

e Transcriptémica bulk y
single-cell (DESeq2, Seurat,
clusterProfiler, ChIP-Seeker).

e Anotacion (Prokka,
Augustus, topGO).

Habilidades adicionales:

e Proactivo

e Buena comunicacion oral

e Resolucion de problemas
Flexibilidad y adaptacion
Organizacion

Lenguaies

e Python (avanzado)

e R (avanzado)

e BaSH (terminal)

e HPC (sistema de colas
SLURM)

o C++ (basico)

e HTML y PHP (basico)

Idiomas

e Espanol: nativo

e |Inglés:
(FCE)

Angel Martin Dominguez

Soy un bidlogo con amplios conocimientos en bioinformatica, biologia
molecular y biotecnologia. Mis principales areas de conocimiento son
meta-omicas, transcriptomica y microbiologia. Destaco por mi pasion por la
investigacion usando herramientas bioinformaticas para solucionar
problemas biolégicos y mi capacidad de adaptacidon a cualquier tipo de
herramienta y trabajo de laboratorio.

Experiencia

[Noviembre, 2023 - Enero, 2025] - Estudio metatranscriptomico de la
microbiota de mosquitos Anopheles en casos de malaria (Universidad
Pablo de Olavide, Instituto de Parasitologia y Biomedicina “Lopez-Neyra”):
e Analisis taxonodmico de la microbiota por medio de Kraken2, Brackeny
scripts personalizados de PERL y R (metagenomeSeq).
e |dentificacion de taxones diferencialmente abundantes entre
condiciones de resistencia y susceptibilidad a malaria respecto controles.

[Junio, 2021 - Abril, 2022] - Estudio del pangenoma de Klebsiella
pneumoniae en busca de genes de resistencia a antibioticos (Universidad
Pablo de Olavide):
e Analisis bioinformatico del pangenoma de K. pneumoniae utilizando
scripts personalizados de BaSH, PERL y R.
e Se ha encontrado un megaplasmido de virulencia con un sistema
CRISPR-Cas IV-A3 delecionado.

[Septiembre, 2015 - Junio, 2020] - Experiencia practica durante
formacion en grado biologia (Universidad de Sevilla):

e Tinciones de bacterias, fluorescencia y endosporas (hisopo).

e Cultivos bacterianos en placay en liquido.

e PCR, Western Blot y Electroforesis en agarosa.

Formacion Académica

[Octubre, 2023 - Enero, 2025] - Master Analisis Bioinformatico Avanzado
(Universidad Pablo de Olavide).

[Octubre, 2022 - Junio, 2023] - Diploma Especializacion Analisis
Bioinformatico (Universidad Pablo de Olavide)

[Septiembre, 2020 - Mayo, 2022] - Master Biotecnologia Ambiental,
Industrial y Alimentaria, Especialidad en Biotecnologia Industrial y
Alimentaria (Universidad Pablo de Olavide).

[Septiembre, 2015 - Junio, 2020] - Grado Biologia (Universidad de Sevilla).

intermedio B2

Contribuciones

[Junio, 2024] - Presentacion de Pdster en Jornadas Andaluzas de
Bioinformatica Il (JABI 2024) [Link]

Tema - Microbiota and mosquito-borne diseases: A metatranscriptomics
workflow for the taxonomic and functional profiling of these unexpected
guests.
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